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ＭｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤＮＡＤｌｏｏｐｇｅｎｅｔｉｃｄｉｖｅｒｓｉｔｙａｎｄｍｕｌｔｉｐｌｅｍａｔｅｒｎａｌ

ｏｒｉｇｉｎｓｉｎＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓ

ＷＡＮＧＸｉａｏｂｉｎ，ＱＩＮＦａｎｇ，ＺＨＡＮＧＹｕｎｓｈｅｎｇ，ＺＨＡＮＧＣｈｕｎｍｅｉ，

ＣＨＥＮＨｏｎｇ，ＬＥＩＣｈｕｚｈａｏ
（犛犺犪犪狀狓犻犓犲狔犔犪犫狅狉犪狋狅狉狔狅犳犕狅犾犲犮狌犾犪狉犅犻狅犾狅犵狔犳狅狉犃犵狉犻犮狌犾狋狌狉犲，犆狅犾犾犲犵犲狅犳犃狀犻犿犪犾犛犮犻犲狀犮犲犪狀犱犜犲犮犺狀狅犾狅犵狔，

犖狅狉狋犺狑犲狊狋犃牔犉犝狀犻狏犲狉狊犻狋狔，犢犪狀犵犾犻狀犵，犛犺犪犪狀狓犻７１２１００，犆犺犻狀犪）

犃犫狊狋狉犪犮狋：【Ｏｂｊｅｃｔｉｖｅ】ＴｈｅｓｔｕｄｙｗａｓｔｏｄｅｔｅｃｔｔｈｅｇｅｎｅｔｉｃｄｉｖｅｒｓｉｔｙａｎｄｏｒｉｇｉｎｏｆＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓ，

ｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤＮＡｏｆ２４７ｂｐｆｒｏｍ Ｍｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓｗａｓａｎａｌｙｚｅｄ．【Ｍｅｔｈｏｄ】ＭｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌＤｌｏｏｐｓｅ

ｑｕｅｎｃｅｓｏｆ２４７ｂｐｆｒｏｍ２１Ｍｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓａｍｐｌｅｓ，ｔｏｇｅｔｈｅｒｗｉｔｈｄａｔａａｖａｉｌａｂｌｅｆｒｏｍＧｅｎＢａｎｋｉｎｃｌｕｄｉｎｇ

４３Ｍｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓ，ｈｏｒｓｅｓａｃｒｏｓｓｔｈｅｗｏｒｌｄ，ＰｒｚｅｗａｌｓｋｉｉａｎｄａｎｃｉｅｎｔｈｏｒｓｅｏｆＩｎｎｅｒＭｏｎｇｏｌｉａｎＲｅｇｉｏｎ

ｗｅｒｅａｎａｌｙｚｅｄｂｙＰＣＲ，ｓｅｑｕｅｎｃｉｎｇａｎｄｂｉｏｉｎｆｏｒｍａｔｉｃｓｍｅｔｈｏｄｓ．【Ｒｅｓｕｌｔ】Ｔｈｅｒｅｓｕｌｔｓｒｅｖｅａｌｅｄｔｈａｔａｔｏｔａｌｏｆ

３９ｈａｐｌｏｔｙｐｅｓｗｉｔｈ３７ｐｏｌｙｍｏｒｐｈｉｃｓｉｔｅｓｗｅｒｅｆｏｕｎｄｉｎ６４ＤｌｏｏｐｓｅｑｕｅｎｃｅｓｏｆＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓ．Ｔｈｅｎｕ

ｃｌｅｏｔｉｄｅｄｉｖｅｒｓｉｔｙ（π）ａｎｄｈａｐｌｏｔｙｐｅｄｉｖｅｒｓｉｔｙ（犺）ｅｓｔｉｍａｔｅｄｗｅｒｅ０．０２７５６±０．００９６７ａｎｄ０．９７９±０．００７，

ｒｅｓｐｅｃｔｉｖｅｌｙ，ｓｈｏｗｉｎｇｒｉｃｈｍｉｔｏｃｈｏｎｄｒｉａｌｇｅｎｅｔｉｃｄｉｖｅｒｓｉｔｙｉｎＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓ．Ｐｈｙｌｏｇｅｎｅｔｉｃａｎａｌｙｓｉｓｂａｓｅｄ

ｏｎｔｈｅｐｕｂｌｉｓｈｅｄｄｏｍｅｓｔｉｃｈｏｒｓｅ，Ｐｒｚｅｗａｌｓｋｉｉ，Ｍｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓａｎｄａｎｃｉｅｎｔｈｏｒｓｅｓｅｑｕｅｎｃｅｓｃｏｌｌｅｃｔｅｄｆｒｏｍ

ＧｅｎＢａｎｋ，ｒｅｖｅａｌｅｄｔｈａｔＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓｆａｌｌｉｎｔｏｌｉｎｅａｇｅｓＡ，Ｂ，Ｃ，Ｄ，ＥａｎｄＦ．【Ｃｏｎｃｌｕｓｉｏｎ】Ｍｏｎｇｏｌｉａｎ

ｈｏｒｓｅｓｄｅｍｏｎｓｔｒａｔｅｄｍｕｌｔｉｐｌｅｍａｔｅｒｎａｌｏｒｉｇｉｎｓ，ｗｈｉｃｈｉｓａｌｍｏｓｔｃｏｎｓｉｓｔｅｎｔｗｉｔｈｔｈａｔｏｆａｎｃｉｅｎｔＣｈｉｎｅｓｅｈｏｒ

ｓｅｓ．ＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓｍｉｇｈｔｐｌａｙｉｍｐｏｒｔａｎｔｒｏｌｅｓｉｎｔｈｅｏｒｉｇｉｎｓｏｆｄｏｍｅｓｔｉｃｈｏｒｓｅｓｉｎＮｏｒｔｈｅｒｎＣｈｉｎａ．
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Ｔａｂｌｅ１　ＭｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅｓｍｔＤＮＡＤｌｏｏｐｓｅｑｕｅｎｃｅｓｃｏｌｌｅｃｔｅｄｆｒｏｍＧｅｎＢａｎｋ

ç*Ｂｒｅｅｄ ＧｅｎＢａｎｋ()k ＧｅｎＢａｎｋａｃｃｅｓｓｉｏｎｎｕｍｂｅｒ

¯°Æ

（４３）

Ｍｏｎｇｏｌｉａｎｈｏｒｓｅ

ＤＱ２９７６２２－ＤＱ２９７６３３，ＤＱ２９７６３７－ＤＱ２９７６３８，ＤＱ３２７９８６－ＤＱ３２８００１，ＡＦ０１４４１３－ＡＦ０１４４１５，ＡＦ０７２９９６，

ＡＢ３２９５８７，ＡＢ３２９５９２，ＡＢ３２９６０４，ＡＢ３２９６０６，ＡＢ３２９６１８，ＡＢ３２９６２２－ＡＢ３２９６２３，ＡＢ３２９６２５，ＡＢ３２９６２８

6２　cｍｔＤＮＡＤｌｏｏｐdkø.ＧｅｎＢａｎｋhá@

Ｔａｂｌｅ２　ＨｏｒｓｅｍｔＤＮＡＤｌｏｏｐｓｅｑｕｅｎｃｅｓｃｏｌｌｅｃｔｅｄｆｒｏｍＧｅｎＢａｎｋ

ç*Ｂｒｅｅｄ ＧｅｎＢａｎｋ()k ＧｅｎＢａｎｋａｃｃｅｓｓｉｏｎｎｕｍｂｅｒｓ

�/

（４３２）

Ｅｕｒｏｐｅ

ＡＦ４８１２４７－ＡＦ４８１２５８，ＡＦ４８１２９１－ＡＦ４８１３２３，ＡＪ４１３６７２－ＡＪ４１３６８１，ＡＪ４１３６８２－ＡＪ４１３７２３，ＡＪ４１３７３１－
ＡＪ４１３７３５，ＡＪ４１３８２５－ＡＪ４１３８２８，ＡＪ４１３８３３－ＡＪ４１３９０１，ＡＪ４１３９１９－ＡＪ４１３９２６，ＡＹ２４６１８６－ＡＹ２４６１９４，

ＡＹ２４６２０９－ＡＹ２４６２３０，ＡＹ２４６２３６－ＡＹ２４６２４１，ＡＹ２４６２４－ＡＹ２４６２５８，ＡＹ０５７４０９－ＡＹ０５７４３５，ＡＦ１６８６８９
－ＡＦ１６８７０５，ＡＹ４６２４２１－ＡＹ４３２４５５，ＤＱ３２７８５２－ＤＱ３２８０５７，ＥＵ５８０１４８－ＥＵ５８０１７２

nqy./

（１３５）

ＭｉｄｄｌｅＡｓｉａａｎｄＡｆｒｉｃａ

ＡＦ４８１２３２－ＡＦ４８１２４６，ＡＦ４８１２５９－４８１２９０，ＡＪ４１３６２９－ＡＪ４１３６４８，ＡＪ４１３６５０－ＡＪ４１３６５７，ＡＪ４１３７２４－
ＡＪ４１３７３０，ＡＹ２４６１７４－ＡＹ２４６１８５，ＡＹ２４６１９５－ＡＹ２４６２００，ＡＦ４６５９９５－ＡＦ４６６００５，ＡＦ１３２５６８－ＡＦ１３２５９４

åË�q

（２１１）

Ｉｂｅｒｉａ

ＡＪ４１３６１５－ＡＪ４１３６２８，ＡＪ４１３６４９，ＡＪ４１３６５８－ＡＪ４１３６７１，ＡＪ４１３７３６－ＡＪ４１３７４５，ＡＪ４１３９０１－ＡＪ４１３９１８，

ＡＹ２４６２３１－ＡＹ２４６２３５，ＡＹ２４６２４２－ＡＹ２４６２４７，ＡＹ２４６２５９－ＡＹ２４６２６５，ＡＹ２９３９７５－ＡＹ２９３９８４，ＡＹ５２５０９１
－ＡＹ５２５０９６，ＡＹ８０５６４１－ＡＹ８０５６６４，ＥＵ２５６６０６－ＥＵ２５６６０５，ＥＦ０１４９７０－ＥＦ０１４９８９，ＥＦ６８６０２１－ＥＦ６８６０４５

}q

（１０３）

ＥａｓｔＡｓｉａ

ＡＦ４８１３２４－ＡＦ４８１３３４，ＡＹ２４６２０１－ＡＹ２４６２０８（Ｋｏｒｅａ），ＡＢ３２９５８８－ＡＢ３２９５８９，ＡＢ３２９５９６，ＡＢ３２９５９８，

ＡＢ３２９６００，ＡＢ３２９６２０，ＡＢ３２９６０９，ＡＢ３２９６１４，ＡＢ３２９６２４，ＡＢ３２９６２６－２７，ＡＹ０４９７２０，ＡＹ０４９７１８－１９，
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